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Tassonomia integrata per lo studio della biodiversita vegetale

L’identificazione delle specie ¢ alla base dello studio della biodiversita ed ¢ fondamen-
tale per la corretta gestione di parchi e riserve e per la definizione di appropriate attivita di
conservazione. Lo sviluppo di strumenti interattivi per I’identificazione degli organismi
(importante branca della Biodiversity Informatics) e I’ampliamento delle conoscenze e
delle tecnologie biomolecolari permettono oggi una pil precisa identificazione delle dif-
ferenti specie mediante approcci sia morfologici, che molecolari. La sfida scientifica
riguarda oggi I’integrazione di queste conoscenze al fine di sviluppare strumenti interattivi
innovativi che permettano 1’identificazione delle specie partendo anche da porzioni di
materiale biologico sfruttando sia i descrittori morfologici, sia quelli biogeografici e mo-
lecolari. Al fine di verificare se i differenti approcci possono essere integrati con successo
e se ¢ possibile quindi sviluppare un metodo pit ampio di identificazione delle piante &
stato definito un piano sperimentale per due differenti realtd che possono rappresentare
esempi concreti in cui I’applicazione di sistemi di identificazione interattivi e integrati
risulterebbe utile. La prima realta sperimentale ¢ quella della flora locale del Monte
Valerio, in provincia di Trieste, caratterizzata da un ampia varieta di famiglie, alcune delle
quali presentano chiari esempi di gruppi critici. La seconda problematica tassonomica
riguarda I’identificazione di semi di specie a rischio di estinzione conservati nella banca
del germoplasma dell’Orto Botanico di Catania. Per quanto riguarda la prima condizione
sperimentale si & proceduto al campionamento delle specie della zona di Monte Valerio
(TS) e al loro riconoscimento attraverso 1’approccio morfologico basato su chiavi dico-
tomiche semplificate. Le piante campionate sono inoltre state utilizzate per effettuare le
estrazioni del DNA e sviluppare cosi marcatori molecolari per la loro caratterizzazione.
L’obiettivo & stato quello di definire dei marcatori “DNA barcoding”, analoghi al marca-
tore Citocromo Ossidasi 1 utilizzato nel mondo dei metazoi (Hebert & al. 2003) idonei alla
discriminazione del maggior numero di taxa e soprattutto in grado di distinguere specie
molto affini che richiederebbero approfondite analisi morfologiche da parte di esperti tas-
sonomi. Poiché il genoma plastidiale evolve piu lentamente rispetto al DNA mitocondriale
dei metazoi, ¢ stato proposto di sviluppare un DNA barcoding vegetale basato sulla com-
binazione di pit sequenze di DNA (Hollingsworth 2008). Sono stati valutati numerosi mar-
catori plastidiali su un ampio numero di famiglie ed i risultati hanno evidenziato che lo
spaziatore genico PsbA-TmH ¢ il marcatore pil variabile a livello interspecifico seguito
dal gene matK e dal gene rbcL. Sulla base di queste informazioni le analisi si sono foca-
lizzate su questi tre marcatori con lo scopo di valutare la loro efficienza come marcatori
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DNA barcoding, utilizzati sia singolarmente che in combinazione tra loro. Da questa prima
valutazione ci si aspetta di comprendere quale sia il reale potere discriminante dell’analisi
DNA barcoidng nel regno vegetale, se sia necessario proseguire con tutti i tre marcatori
selezionati oppure se sia sufficiente soltanto I'uso di uno di questi e se I’integrazione dei
dati con le informazioni biogeografiche e le descrizioni morfologiche possano rappre-
sentare un concreto valore aggiunto per la tassonomia vegetale. Analogamente all’analisi
delle specie della flora spontanea il lavoro sta procedendo anche sul secondo sistema spe-
rimentale ovvero sui campioni di semi della banca del germoplasma dell’Orto Botanico di
Catania con lo scopo di valutare I’approccio seguito in due differenti circostanze che pre-
sentano analoghi problemi di identificazione.
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